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L'évolution des technologies et des méthodes d'analyse nous permet désormais d'aborder des environnements complexes comme les écosystemes
microbiens: aliment, tube digestif, animal, traitement des eaux usées, sol, océan, etc., et la généralisation de ces approches métagénomiques a grande échelle
délivre une énorme quantité d'information en terme d'especes de microorganismes identifiées dans les environnements étudiés. Il est alors envisageable de
considérer globalement les propriétés des écosystemes dans lesquels vivent ces microorganismes, ainsi que les interactions et les associations qu'ils
développent avec leur environnement et entre eux-mémes. Cependant, le croisement systématique des especes microbiennes et de leurs habitats pour
trouver des corrélations significatives avec phylogénies, fonctions connues, contenus en genes ou autre se heurte a une difficulté majeure : les habitats
microbiens sont décrits sous des formes tres variables dans le texte des publications scientifiques ou des bases de données génomiques de référence comme
GenBank, GOLD (Genomes Online Database) ou SRA (Sequence Read Archive).

Le projet OntoBiotope a développé des méthodes et des outils d'analyse automatisée pour exploiter ces ressources et d’en extraire des relations entre
organismes et milieux. Ainsi, OntoBiotope devrait permettre d'appréhender plus finement le role des caractéristiques des milieux sur I'évolution des
microorganismes et leurs propriétés physiologiques.

Habitats microbiens et textes scientifiques Le projet OntoBiotope : construire une ontologie des habitats microbiens
e Les habitats microbiens de tous Qu’est-ce une ontologie ? “A formal, explicit specification of a shared conceptualisation” (T. Gruber, 1992)
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Le projet OntoBiotope : extraire les relations microbe - habitat des textes Base de données en lighe des relations extraites de PubMed
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Exemples d’association de termes du texte a des concepts de l'ontologie (plant, lake). =
Moteur de recherche en ligne CONCLUSION et PERSPECTIVES
Un moteur de recherche bibliographique sémantique intelligent est également disponible en ligne : Animati
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http://bibliome.jouy.inra.fr/demo/pubmed-ontobiotope/alvisir/webapi/search

e Identification des membres d’un nouveau réseau intéressés par cette thématique et analyse du besoin
 Recensement des microbiologistes par theme d’application
* Réunions, présentation de I'état de I'art
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Il est capable de combiner plusieurs informations de I'ontologie pour identifier des nouveaux termes.  These IDI (IDEX) sur I'analyse de termes complexes avec une ontologie

Dans l'exemple présenté, une recherche a été faite pour la bactérie “Vibrio” dans I"habitat “mariculture farm”. Le moteur
de recherche a identifié automatiquement que “Danish eel farm”, un terme qui n’était pas présent dans l'ontologie au

départ, représente un “mariculture farm”. Travaux financés en partie par I'université Paris-Saclay (IDI), Quaero et MEM
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